
    

HIV CTL Epitopes

I-191
DEC 97

CONSENSUS-C -e-k--------.------e-

UIND5 -E-S---I---G.------E-
UIND6 -E-K-------T.------E-
UIND7 ---K---I---T.------E-
UIND8 -E-K-------A.-R----E-
BU910905A -E-Q---I----.------E-
BU91007A -E-K---I--S-.------E-
BU91003A -E-N-------G.------E-
BU91002A -EVK---L----.------E-
BR91015A -E-K---I----.------E-
BU91001A -E-K--------.------E-
BU91006B -E-K---I----.------E-
BU91008A -E-K-------A.------E-
BU91004A -EVN---I----.------D-

CONSENSUS-D -----------r.------e-
84ZR085 ------------.------E-
92UG021.16 -R-----L----.-R----E-
D2UG024W I------L---R.------A-
UG-AMK-3 -----------R.------E-
93-43425-10 -----------R.------G-
93-43424 -----------R.--------
43424E ------------.------E-
C971-416 --L----L---R.------E-
WHO15-726 -------I---T.------E-
87TZ4622 -RL--I-L----.------E-
94UG1141 --L--I-L---A.------E-
ELI -Q---------R.------E-
Z2Z6 -----------R.------E-
Z6 ------------.------E-
NDK -----I------.-R----E-
92UG046.8 -R-----L---E.------E-
92UG024.2 I------L---R.------A-
92UG038.1 -R-----I---M.------E-
JY1 -R-----I---R.------E-
UG269A -R-----L---T.------E-
UG274A2 -R-----R---R.------E-
SE365A2 -RL--------T.------K-
93ZR001.3 -----------R.------E-
GP120AA -R-----I---T.--G---E-
GP120AB -R-----I---T.------E-

CONSENSUS-E -q-----i---r.------E-
92TH011A -Q-----I---R.------E-
KHO3 -R-----I---R.------E-
KH08 -Q----------.------E-
93TH966.8 -Q-----I---R.------E-
93TH975.15 -Q-----I---R.------E-
92TH006.5 -Q-----I---R.------E-
TN235 -Q-----I---R.------E-
TN239 -Q-----I---R.P-----E-
TN241 -Q-----I---R.------E-
TN242 -Q-----I---R.P-----E-
TN243 -Q-----I---R.------E-
TN244 -Q---------R.------E-
92TH022.4 -Q-----I---R.------E-
93TH976.17 -Q-----I---R.------E-
CM238X -Q---------R.------E-
CM240 -Q-----I---R.------E-
AE_90CF402 -Q-----I----.-R----E-
AE_93TH253 -E-----I----.------E-

CONSENSUS-F -e---------r.---q--k-
BF_93BR029.4 -E----------.---Q--K-
93BR020.1 -E----------.---Q--K-
BZ163A -E---------R.---Q--R-
BZ126A -E---------R.---Q--K-

CONSENSUS-G ---k-------r?-r----e-
92RU131.9 -R-K-------R.-R----G-
VI525A2 ---KS------R.-R----E-
AG_92NG083.2 ---KS------R.-R----E-
AG_93NG003.1 ---K---I----.-R----E-
KI4803 ------------.--------
LBV217 I--K--------.-R----G-
92UG975.10 ---K-------R.-R----G-

CONSENSUS-H -------?----.-r----e-
90CR056 -------I----.TR----E-

CONSENSUS-O -rvK-FS-----i-.-P?Igt
ANT70 -RVK-FS----RI-.-P-IST
MVP5180 -Q-K-FS-----MS.-PIINI

CONSENSUS-O -rvK-FS-----i-.-P?Igt

VAU -RVK-FS-----I-.-PTIGT
VI686 -RVK-FS-----I-.-P-IGT

CONSENSUS-CPZ -?-?--S----?.??-?????
CPZGAB -R----S-----.-R-HT-A-
CPZANT -E-x--S----T.x--PEIKQ

gp41 Epitope 1
Epitope 1 RAIEAQQHL (B51)

CONSENSUS-B rAieaqqhl

CONSENSUS-A ---------
U455 ---------
SF1703 ---------
AG_IBNG K--------
92RW020.5 --------M
92UG031.7 ---------
92UG037.8 ---------
UG275A K--------
UG273A ---------
DJ264A ---------
DJ263A ---------
DJ258A ---------
KENYA ---------
VI191A ------H--
Q23-17 ---------

CONSENSUS-B ---------
C18MBC ---------
LW123 ---------
WR27 --------M
YU2 ---------
YU10 ---------
AC-3 ---------
JB ---------
M23470 ---------
M26864 --------M
M30156 ---------
M737677 --------M
M737685 --------M
WB ---------
SF128A ---------
HEI3CS ---------
BAL2A ---------
GUNAA ---K-----
CM237X ---------
MFA ---------
168C ---------
QZ4589 ---------
91US006.10 ---------
92TH014.12 ---------
91HT651.11 ---------
SF2 ---------
SF2B13 ---------
LAI ---------
HXB2R ---------
GP160EN ---------
NY5CG K--------
NL43 ---------
JRCSF --------M
JRFL -------RM
ALA1 ---------
JH32 ----G----
BAL1 ---------
BRVA M-------M
91US005.11 --------M
ETR ---D-----
BA1A ---------
MN --------M
CAM1 ---------
ADA ---------
JFL ---------
SIMI84 ---------
BCSG3C ---------
D31 ---------
SF162 ---------
OYI ---------
SF33 ---------
CDC42 ---K-----
HAN ---------
RF ---------
WMJ22 ---D-----
TB132 ---------
92BR020.4 --------M
92US711.14 K--------
91US712.4 ---------



    

HIV CTL Epitopes

I-192
DEC 97

CONSENSUS-B ---------

92US714.1 ---------
92US715.6 --------M
92US716.6 ---------
92US657.1 ---------
92HT593.1 ---------
92HT594.10 ---------
92HT596.4 ---------
92HT599.24 ---------
SC ---------
P896 --------M
HEI3BL ---------
HEI4BL ---------
HEI20BL --------M
HEI22BL --------M
HEI27BL ---------
HEI28BL -----HE--
ENVVA ---------
ENVVB ---------
ENVVE ---------
US1 ---------
US2 ---------
US3 --------M
US4 ----P----
91HT652.11 ---------
92UG005 ---------
3202A12 ---------
3202A21 ---------
MANC ---------
WEAU160 ---------
93TH067A ---------
AD8 ---------

CONSENSUS-C --------m
92BR025.9 --------M
ETH2220 K-------M
BU910112 ----T---M
BR911513 --------M
93MW959.18 ------H--
93MW960.3 -----R--M
93MW965.26 --------M
UG268A2 --------M
SM145A --------M
ZAM18A ---------
ZAM20A --------I
DJ259A --------M
DJ373A K---VH--M
SE364A --------M
BU910905A --------M
BU91007A --------M
BU91003A --------M
BU91002A --------M
BR91015A --------M
BU91001A -T------M
BU91006B --------M
BU91008A --------M
BU91004A --------M

CONSENSUS-D ---------
84ZR085 ---------
92UG021.16 ---------
D2UG024W ---------
UG-AMK-3 ---------
C971-416 ---------
WHO15-726 ---------
87TZ4622 ---------
94UG1141 ---------
ELI ---------
Z2Z6 ---------
Z6 ---------
NDK ---------
92UG024.2 ---------
JY1 --------M
UG269A ---------
UG274A2 ---K-----
SE365A2 ---------
93ZR001.3 ---------

CONSENSUS-E ---------
92TH011A ---------
KHO3 ---------
KH08 ---------

CONSENSUS-E ---------

93TH966.8 ---------
93TH975.15 ---------
92TH006.5 ---------
TN235 ---------
TN239 ---------
TN242 K--------
TN243 --x------
92TH022.4 --------M
93TH976.17 ---------
CM238X ---------
CM240 ---------
AE_90CF402 ---------
AE_93TH253 ---------

CONSENSUS-F ---------
BF_93BR029.4 ---------
93BR020.1 ---------
BZ163A ---------
BZ126A ---------

CONSENSUS-G ---------
92RU131.9 ---------
VI525A2 ---------
AG_92NG083.2 ---------
AG_93NG003.1 ---------
LBV217 ---------
92UG975.10 ---------

CONSENSUS-H ---q----m
90CR056 ---Q-R--M

CONSENSUS-O ---Q---?-
ANT70 ---Q---Q-
MVP5180 ---Q-----
VAU ---Q-----
VI686 ---Q---Q-

CONSENSUS-CPZ ?---?----
CPZGAB K--------
CPZANT Q---T----

gp41 Epitope 2
Epitope 2 GIKQLQARILAVERYLKDQ
(DPw4.2)

CONSENSUS-B GIKQLQaRvLAvErylkDq

CONSENSUS-A ----------------r--
U455 ----------------Q--
SF1703 -------------------
AG_IBNG -----------L----R--
92RW020.5 -------------------
92UG031.7 -----------L----R--
92UG037.8 ----------------R--
UG275A ----------------R--
UG273A --------L-------R--
DJ264A -----------L----R--
DJ263A -----------L-S--R--
DJ258A -----------L-S--R--
KENYA ----------------R--
VI191A -----------L----R--
Q23-17 ----------------R--

CONSENSUS-B -------------------
C18MBC ----------------R--
LW123 --------I----------
WR27 ----------------R--
YU2 ----------------R--
YU10 ----------------R--
AC-3 -------------------
JB -------------------
M23470 -------------------
M26864 --------I-------R--
M30156 -------------------
M737677 ----------------R--
M737685 ----------------R--
WB ----------------Q--
SF128A ----------------R--
HEI3CS -------------------
BAL2A ----------------R--
GUNAA -----------I--F-R--
CM237X -------------------
MFA --------I----------
168C --------I----------
QZ4589 ----------------R--
91US006.10 ----------------Q--
92TH014.12 -------------------
91HT651.11 ------------------R
SF2 ----------------R--
SF2B13 ----------------R--
LAI --------I----------
HXB2R --------I----------
GP160EN --------I----------
NY5CG -------------------
NL43 --------I----------
JRCSF -------------------
JRFL ----------------G--
ALA1 ----------------R--
JH32 --------I----------
BAL1 ----------------R--
BRVA -------------------
91US005.11 ----------------R--
ETR -------------------
BA1A ----------------R--
MN -------------------
CAM1 -------------------
ADA -----------L----R--
JFL ----------------Q--
SIMI84 -------------------
BCSG3C -------------------
D31 ----------------R--
SF162 -------------------
OYI -------------------
SF33 ----------------R--
CDC42 --------I----------
HAN ----------------R--
RF ----------------R--
WMJ22 ----------------R--
TB132 -------------------
92BR020.4 ----------------G--
92US711.14 -------------------



    

HIV CTL Epitopes

I-193
DEC 97

CONSENSUS-B -------------------

91US712.4 -------------------
92US714.1 ----------------R--
92US715.6 ----------------R--
92US716.6 -------------------
92US657.1 -------------------
92HT593.1 -------------------
92HT594.10 --------I----------
92HT596.4 --------I--M-------
92HT599.24 -------------------
SC ----------------R--
P896 -----------L----R--
HEI3BL -------------------
HEI4BL -------------------
HEI20BL -------------------
HEI22BL -------------------
HEI27BL -------------------
HEI28BL --------I----------
ENVVA -------------------
ENVVB -------------------
ENVVE -----------M-------
US1 -------------------
US2 -------------------
US3 -------------------
US4 ------P-I----------
91HT652.11 ---------------P--R
92UG005 -------------S-----
3202A12 -----------M-------
3202A21 -------------------
MANC ----------------Q--
WEAU160 -------------------
93TH067A -------------------
AD8 ----------------R--

CONSENSUS-C ------t----i-------
92BR025.9 ------T----I-------
ETH2220 ------T----I--H-R--
BU910112 ------T----I-------
BR911513 ------T----I-------
93MW959.18 ------T----I-------
93MW960.3 -----------I----Q--
93MW965.26 -----------I----R--
UG268A2 ------T----I----Q--
SM145A -----R-----I----E--
ZAM18A ------T----M-------
ZAM20A -----------I-------
DJ259A ------T----I-------
DJ373A ------T----I-------
SE364A ------T----I-------
BU910905A --------I--I----Q--
BU91007A ------T---VI-------
BU91003A ------T----I-------
BU91002A -----R-----I-------
BR91015A ------T----I-------
BU91001A ------T----I--H----
BU91006B ------T----I-------
BU91008A -----------I----R--
BU91004A ------T----I----R--

CONSENSUS-D --------i----------
84ZR085 --------I----------
92UG021.16 -------------S-----
D2UG024W -------------S-----
UG-AMK-3 ----------------Q--
C971-416 --------I----S-----
WHO15-726 --------I-------Q--
87TZ4622 --------IP---S--R--
94UG1141 --------I----S-----
ELI --------I----------
Z2Z6 --------I----------
Z6 --------I----------
NDK ----------------R--
92UG024.2 -------------S-----
JY1 -------------S-----
UG269A -------------S--G--
UG274A2 --------I----------
SE365A2 --------I-------R--
93ZR001.3 ----------------Q--

CONSENSUS-E -------------------
92TH011A -------------------
KHO3 -------------------

CONSENSUS-E -------------------

KH08 -------------------
93TH966.8 -------------------
93TH975.15 -------------------
92TH006.5 -------------------
TN235 -------------------
TN239 -------------------
TN242 -------------------
TN243 -xx------x---------
92TH022.4 -------------------
93TH976.17 -------------------
CM238X -------------------
CM240 -------------------
AE_90CF402 -------------------
AE_93TH253 -------------------

CONSENSUS-F ----------------?--
BF_93BR029.4 --------I----------
93BR020.1 -------------------
BZ163A ----------------Q--
BZ126A ----------------Q--

CONSENSUS-G -------------------
92RU131.9 -------------K-----
VI525A2 --------------F----
AG_92NG083.2 ------S----I-------
AG_93NG003.1 -------------------
LBV217 ----------------Q--
92UG975.10 -----------L----R--

CONSENSUS-H ----------------R--
90CR056 ----------------R--

CONSENSUS-O --R--R--L--L-TliQN-
ANT70 --R--R--L--L-TL-QN-
MVP5180 --R--R--LQ-L-TLIQN-
VAU --R--R--L--L-TFIQN-
VI686 --R--R--L--L-TLIQN-

CONSENSUS-CPZ -V------?----?--?--
CPZGAB -V------L-------Q--
CPZANT -V------M----K--R--

gp41 Epitope 3-4
CONSENSUS-B vErylkDqqL
EPITOPE # HLA
3 VERYLKDQQL (B14)
4 ERYLKDQQL (B14)

CONSENSUS-B vErylkDqqL

CONSENSUS-A -----r----
U455 -----Q----
SF1703 ----------
AG_IBNG L----R----
92RW020.5 ----------
92UG031.7 L----R----
92UG037.8 -----R----
UG275A -----R----
UG273A -----R----
DJ264A L----R----
DJ263A L-S--R----
DJ258A L-S--R----
KENYA -----R----
VI191A L----R----
Q23-17 -----R----

CONSENSUS-B ----------
C18MBC -----R----
LW123 ----------
WR27 -----R----
YU2 -----R----
YU10 -----R----
AC-3 ----------
JB ----------
M23470 ----------
M26864 -----R----
M30156 ----------
M737677 -----R----
M737685 -----R----
WB -----Q--R-
SF128A -----R----
HEI3CS ----------
BAL2A -----R----
GUNAA I--F-R----
CM237X ----------
MFA ----------
168C ----------
QZ4589 -----R----
91US006.10 -----Q----
92TH014.12 ----------
91HT651.11 -------R--
SF2 -----R----
SF2B13 -----R----
LAI ----------
HXB2R ----------
GP160EN ----------
NY5CG ----------
NL43 ----------
JRCSF ----------
JRFL -----G----
ALA1 -----R----
JH32 ----------
BAL1 -----R----
BRVA ----------
91US005.11 -----R----
ETR ----------
BA1A -----R----
MN ----------
CAM1 ----------
ADA L----R----
JFL -----Q----
SIMI84 ----------
BCSG3C ----------
D31 -----R----
SF162 ----------
OYI ----------
SF33 -----R----
CDC42 ----------
HAN -----R----
RF -----R----
WMJ22 -----R----
TB132 ----------



    

HIV CTL Epitopes

I-194
DEC 97

CONSENSUS-B ----------

92BR020.4 -----G----
92US711.14 ----------
91US712.4 ----------
92US714.1 -----R----
92US715.6 -----R----
92US716.6 ----------
92US657.1 ----------
92HT593.1 ----------
92HT594.10 ----------
92HT596.4 M---------
92HT599.24 ----------
SC -----R----
P896 L----R----
HEI3BL ----------
HEI4BL ----------
HEI20BL ----------
HEI22BL ----------
HEI27BL ----------
HEI28BL ----------
ENVVA ----------
ENVVB ----------
ENVVE M---------
US1 ----------
US2 ----------
US3 ----------
US4 ----------
91HT652.11 ----P--R--
92UG005 --S-------
3202A12 M---------
3202A21 ----------
MANC -----Q----
WEAU160 ----------
93TH067A ----------
AD8 -----R----

CONSENSUS-C i---------
92BR025.9 I---------
ETH2220 I--H-R----
BU910112 I---------
BR911513 I---------
93MW959.18 I---------
93MW960.3 I----Q----
93MW965.26 I----R----
UG268A2 I----Q----
SM145A I----E----
ZAM18A M---------
ZAM20A I---------
DJ259A I---------
DJ373A I---------
SE364A I---------
BU910905A I----Q----
BU91007A I---------
BU91003A I---------
BU91002A I---------
BR91015A I---------
BU91001A I--H------
BU91006B I---------
BU91008A I----R----
BU91004A I----R--R-

CONSENSUS-D ----------
84ZR085 ----------
92UG021.16 --S-------
D2UG024W --S-------
UG-AMK-3 -----Q----
C971-416 --S-------
WHO15-726 -----Q----
87TZ4622 --S--R----
94UG1141 --S-------
ELI ----------
Z2Z6 ----------
Z6 ----------
NDK -----R----
92UG024.2 --S-------
JY1 --S-------
UG269A --S--G----
UG274A2 ----------
SE365A2 -----R----
93ZR001.3 -----Q----
92TH011A --------KF
KHO3 --------KF

CONSENSUS-E --------kf

KH08 --------RF
93TH966.8 --------KF
93TH975.15 --------KF
92TH006.5 --------KF
TN235 --------KF
TN239 --------KF
TN242 --------KF
TN243 --------K-
92TH022.4 --------KF
93TH976.17 --------KF
CM238X --------KF
CM240 --------KF
AE_90CF402 --------KF
AE_93TH253 --------KF

CONSENSUS-F -----?----
BF_93BR029.4 ----------
93BR020.1 ----------
BZ163A -----Q----
BZ126A -----Q----

CONSENSUS-G ----------
92RU131.9 --K-------
VI525A2 ---F-----P
AG_92NG083.2 I---------
AG_93NG003.1 ----------
LBV217 -----Q----
92UG975.10 L----R----

CONSENSUS-H -----R----
90CR056 -----R----

CONSENSUS-O L-TliQN---
ANT70 L-TL-QN---
MVP5180 L-TLIQN--R
VAU L-TFIQN---
VI686 L-TLIQN---

CONSENSUS-CPZ --?--?---?
CPZGAB -----Q---I
CPZANT --K--R----

gp41 Epitope 5-6
CONSENSUS-B ylkDqqLl
EPITOPE # HLA
5 YLKDQQLL (B8)
6 YLKDQQLL (A24)

CONSENSUS-B ylkDqqLl

CONSENSUS-A --r-----
U455 --Q-----
SF1703 --------
AG_IBNG --R-----
92RW020.5 --------
92UG031.7 --R-----
92UG037.8 --R-----
UG275A --R-----
UG273A --R-----
DJ264A --R-----
DJ263A --R-----
DJ258A --R-----
KENYA --R-----
VI191A --R-----
Q23-17 --R-----

CONSENSUS-B --------
C18MBC --R-----
LW123 --------
WR27 --R-----
YU2 --R-----
YU10 --R-----
AC-3 --------
JB --------
M23470 --------
M26864 --R-----
M30156 --------
M737677 --R-----
M737685 --R-----
WB --Q--R--
SF128A --R-----
HEI3CS --------
BAL2A --R-----
GUNAA F-R-----
CM237X --------
MFA --------
168C --------
QZ4589 --R-----
91US006.10 --Q-----
92TH014.12 --------
91HT651.11 ----R---
SF2 --R-----
SF2B13 --R-----
LAI --------
HXB2R --------
GP160EN --------
NY5CG --------
NL43 --------
JRCSF -------M
JRFL --G-----
ALA1 --R-----
JH32 --------
BAL1 --R-----
BRVA --------
91US005.11 --R-----
ETR -------M
BA1A --R-----
MN --------
CAM1 --------
ADA --R-----
JFL --Q-----
SIMI84 --------
BCSG3C --------
D31 --R-----
SF162 --------
OYI --------
SF33 --R-----
CDC42 --------
HAN --R-----
RF --R-----
WMJ22 --R-----
TB132 --------



    

HIV CTL Epitopes

I-195
DEC 97

CONSENSUS-B --------

92BR020.4 --G-----
92US711.14 --------
91US712.4 --------
92US714.1 --R-----
92US715.6 --R-----
92US716.6 --------
92US657.1 --------
92HT593.1 --------
92HT594.10 --------
92HT596.4 --------
92HT599.24 --------
SC --R-----
P896 --R----M
HEI3BL --------
HEI4BL --------
HEI20BL --------
HEI22BL --------
HEI27BL --------
HEI28BL --------
ENVVA --------
ENVVB --------
ENVVE --------
US1 --------
US2 --------
US3 --------
US4 --------
91HT652.11 -P--R---
92UG005 --------
3202A12 --------
3202A21 --------
MANC --Q-----
WEAU160 --------
93TH067A --------
AD8 --R-----

CONSENSUS-C --------
92BR025.9 --------
ETH2220 H-R-----
BU910112 --------
BR911513 --------
93MW959.18 --------
93MW960.3 --Q-----
93MW965.26 --R-----
UG268A2 --Q-----
SM145A --E-----
ZAM18A --------
ZAM20A --------
DJ259A --------
DJ373A --------
SE364A --------
BU910905A --Q-----
BU91007A --------
BU91003A --------
BU91002A --------
BR91015A --------
BU91001A H-------
BU91006B --------
BU91008A --R-----
BU91004A --R--R--

CONSENSUS-D --------
84ZR085 --------
92UG021.16 --------
D2UG024W --------
UG-AMK-3 --Q-----
C971-416 --------
WHO15-726 --Q-----
87TZ4622 --R-----
94UG1141 --------
ELI --------
Z2Z6 --------
Z6 --------
NDK --R-----
92UG024.2 --------
JY1 --------
UG269A --G-----
UG274A2 --------
SE365A2 --R-----
93ZR001.3 --Q-----

CONSENSUS-E -----kf-

92TH011A -----KF-
KHO3 -----KF-
KH08 -----RF-
93TH966.8 -----KF-
93TH975.15 -----KF-
92TH006.5 -----KF-
TN235 -----KF-
TN239 -----KF-
TN242 -----KF-
TN243 -----K-x
92TH022.4 -----KF-
93TH976.17 -----KF-
CM238X -----KF-
CM240 -----KF-
AE_90CF402 -----KF-
AE_93TH253 -----KF-

CONSENSUS-F --?-----
BF_93BR029.4 --------
93BR020.1 --------
BZ163A --Q-----
BZ126A --Q-----

CONSENSUS-G --------
92RU131.9 --------
VI525A2 F-----P-
AG_92NG083.2 --------
AG_93NG003.1 --------
LBV217 --Q-----
92UG975.10 --R-----

CONSENSUS-H --R-----
90CR056 --R-----

CONSENSUS-O liQN----
ANT70 L-QN----
MVP5180 LIQN--R-
VAU FIQN----
VI686 LIQN----

CONSENSUS-CPZ --?---?-
CPZGAB --Q---I-
CPZANT --R-----

gp41 Epitope 7-8
CONSENSUS-B TaVpWNasW
EPITOPE # HLA
7 TAVPWNASW (B35)
8 TAVPWNASW (B*3501)

CONSENSUS-B TaVpWNasW

CONSENSUS-A -n----s--
U455 -T----S--
SF1703 -N----S--
AG_IBNG -T----S--
92RW020.5 -N----S--
92UG031.7 -N----S--
92UG037.8 -N----S--
UG275A -N----S--
UG273A -T----S--
DJ264A -T-------
DJ263A -N----S--
DJ258A -T----S--
KENYA -N----S--
VI191A -N----Y--
Q23-17 -N----S--

CONSENSUS-B ---------
C18MBC -T----N--
LW123 ---------
WR27 -------T-
YU2 -T----T--
YU10 -T----T--
AC-3 ---------
JB ------T--
M23470 ------T--
M26864 -T-------
M30156 ------T--
M737677 ---------
M737685 ---------
WB ---------
SF128A -T-------
HEI3CS ---------
BAL2A ---------
GUNAA -T----T--
CM237X ------N--
MFA ---------
168C -T-------
QZ4589 -T----T--
91US006.10 ---------
92TH014.12 ---------
91HT651.11 -S----S--
SF2 ---------
SF2B13 ------T--
LAI ---------
HXB2R ---------
GP160EN ---------
NY5CG -T-------
NL43 ---------
JRCSF ------T--
JRFL ---------
ALA1 -T-------
JH32 ---------
BAL1 ---------
BRVA ---------
91US005.11 -T-------
ETR ------T--
BA1A ---------
MN -T-------
CAM1 ---------
ADA ---------
JFL -T-------
SIMI84 -T-------
BCSG3C ---------
D31 ---------
SF162 ---------
OYI -T-------
SF33 -T----T--
CDC42 ---------
HAN -T-------
RF -T-------
WMJ22 -T-------
TB132 -T-------



    

HIV CTL Epitopes

I-196
DEC 97

CONSENSUS-B ---------

92BR020.4 -T----T--
92US711.14 -T----T--
91US712.4 -N----KT-
92US714.1 ------T--
92US715.6 -T-------
92US716.6 -T----T--
92US657.1 ------V--
92HT593.1 -T----T--
92HT594.10 ------T--
92HT596.4 ------T--
92HT599.24 ---------
SC -T----T--
P896 -S----V--
HEI3BL ---------
HEI4BL -T----T--
HEI20BL ---------
HEI22BL -N----T--
HEI27BL -T----T--
HEI28BL -T-------
ENVVA ---------
ENVVB ---------
ENVVE ------T--
US1 ------D--
US2 ------T--
US3 -T----T--
US4 -T----S--
91HT652.11 -S----S--
92UG005 -N-R--S--
3202A12 ------T--
3202A21 ---------
MANC ------S--
WEAU160 -T-------
93TH067A ---------
AD8 ---------

CONSENSUS-C ------s--
92BR025.9 -T----S--
ETH2220 ------S--
BU910112 ------D--
BR911513 ------S--
93MW959.18 ---A--S--
93MW960.3 -T----S--
93MW965.26 ------S--
UG268A2 ------S--
SM145A ------S--
ZAM18A ---S--S--
ZAM20A ------S--
DJ259A -N-------
DJ373A ------S--
SE364A ------S--
BU910905A ------S--
BU91007A ------S--
BU91003A ------S--
BU91002A ------S--
BR91015A ------S--
BU91001A ------D--
BU91006B ------S--
BU91008A ------S--
BU91004A -D-----N-

CONSENSUS-D -?----s--
84ZR085 -T----S--
92UG021.16 -N----S--
D2UG024W -Q----S--
UG-AMK-3 -N----S--
C971-416 -T----S--
WHO15-726 -T----S--
87TZ4622 -T-------
94UG1141 -N----S--
ELI -N----S--
Z2Z6 -T----S--
Z6 -T----S--
NDK -N----S--
92UG024.2 -R----S--
JY1 -T----S--
UG269A -N----S--
UG274A2 -T----S--
SE365A2 -N----S--
93ZR001.3 -N----S--

CONSENSUS-E ------St-

92TH011A ------ST-
KHO3 ------ST-
KH08 ------ST-
93TH966.8 ------ST-
93TH975.15 ------ST-
92TH006.5 ------ST-
TN235 ----$-ST-
TN239 ------S--
TN242 ------S--
TN243 ------ST-
92TH022.4 ------ST-
93TH976.17 ------ST-
CM238X ------ST-
CM240 ------ST-
AE_90CF402 -S----S--
AE_93TH253 ----$-ST-

CONSENSUS-F -n----S--
BF_93BR029.4 -D----S--
93BR020.1 -N----S--
BZ163A -N----S--
BZ126A -N----S--

CONSENSUS-G -N----t--
92RU131.9 -N----T--
VI525A2 -N----T--
AG_92NG083.2 -N----T--
AG_93NG003.1 -N----T--
LBV217 -N----T--
92UG975.10 -N-------

CONSENSUS-H -N----S--
90CR056 -N----S--

CONSENSUS-O -S-k--kt-
ANT70 -S-K--RT-
MVP5180 -S-K--T--
VAU -S-K--KT-
VI686 -S-Q--KT-

CONSENSUS-CPZ -T----N--
CPZGAB -T----N--
CPZANT -T----N--

gp41 Epitope 9
Epitope 9 VLSIVNRVRQGYSPLSFQTH
(A32)

CONSENSUS-B vlsivnrvRqGysplSfQtr

CONSENSUS-A ----I--------------l
U455 ----I--------------L
SF1703 ----I-------------IH
AG_IBNG --T-I--------------L
92RW020.5 ---VI-------------I-
92UG031.7 ----I--------------H
92UG037.8 ---VI--------------L
UG275A ---VI--------------H
UG273A -F-VI----K----V----H
DJ264A --TVIK-------------L
DJ263A --T-I--------------L
DJ258A --T-I--------------L
KENYA ----I--------------H
VI191A ----I--------------L
Q23-17 ---VI--------------H

CONSENSUS-B --------------------
C18MBC -------------------H
LW123 -----------H-------H
WR27 ----x------x-------L
YU2 -------------------H
YU10 -------------------H
AC-3 -------------------H
JB --------------------
M23470 -F----S--K----------
M26864 --------------------
M30156 -----R-------------H
M737677 ----------------L---
M737685 -------------------H
WB I-----------------IH
SF128A -------------------H
HEI3CS --------------------
BAL2A -------------------H
GUNAA -------------------H
CM237X ----------------L---
MFA -------------------H
168C --A--K-------------H
QZ4589 -------------------L
91US006.10 -------------------L
92TH014.12 ----------------L---
91HT651.11 --------------------
SF2 --------------------
SF2B13 ---V----------------
LAI -------------------H
HXB2R -------------------H
GP160EN -V-----------L-----H
NY5CG --------------------
NL43 -------------------H
JRCSF -------------------L
JRFL -------------------L
ALA1 --------------------
JH32 --------------------
BAL1 -------------------H
BRVA --------------------
91US005.11 -----------C-------L
ETR --------------------
BA1A ----M--------------H
MN ----------------L---
CAM1 I--L----------------
ADA -------------------H
JFL --------------------
SIMI84 -------------------L
BCSG3C -------------------H
D31 ------S-------------
SF162 --------------------
OYI --------------------
SF33 -------------------L
CDC42 -------------------L
HAN -------------------L
RF -------------------H
WMJ22 -------------------H
TB132 -------------------H
92BR020.4 ------K-------V-----
92US711.14 --------------------



    

HIV CTL Epitopes

I-197
DEC 97

CONSENSUS-B --------------------

91US712.4 --------------------
92US714.1 ----------------L--H
92US715.6 -------------------H
92US716.6 -------------------H
92US657.1 -------------------L
92HT593.1 --------------V----H
92HT594.10 -------------------L
92HT596.4 -------------------L
92HT599.24 I------A-----------L
SC --------------------
P896 -------------------L
HEI3BL --------------------
HEI4BL -------------------H
HEI20BL ---L----------------
HEI22BL --------------------
HEI27BL --T-----------------
HEI28BL --------------------
ENVVA ----------------L--H
ENVVB ----------------L---
ENVVE --------------------
US1 -V------------------
US2 -----K-------------L
US3 ------------P-------
US4 --------------I-L---
91HT652.11 --------------------
92UG005 ---V---------------L
3202A12 --------------------
3202A21 --------------------
MANC ---L--------P------H
WEAU160 -------------------H
93TH067A --------------V-L---
AD8 -------------------H

CONSENSUS-C -------------------L
92BR025.9 -------------------L
ETH2220 -------------------L
BU910112 I------------------L
BR911513 -------------------L
93MW959.18 -------------------L
93MW960.3 -------------------L
93MW965.26 -------------------L
UG268A2 ---------K---------L
SM145A -------------------L
ZAM18A -------------------L
ZAM20A -------------------L
DJ259A -------------------L
DJ373A -------------------L
SE364A -------------------L
BU910905A -------------------L
BU91007A -------------------L
BU91003A ----I----------L---L
BU91002A -------------------L
BR91015A --------------S----L
BU91001A I------------------L
BU91006B -F-----------------L
BU91008A -------------------L
BU91004A -------------------L

CONSENSUS-D ---l---------------L
84ZR085 -------------------L
92UG021.16 ---L---------------L
D2UG024W ---L---------------L
UG-AMK-3 ---L---------------L
C971-416 -F-L---------------L
WHO15-726 ---V---------------L
87TZ4622 ---L---------------L
94UG1141 ---V---------------L
ELI ---L---------------L
Z2Z6 ---L---------------L
Z6 ---L---------------L
NDK ---V---------------L
92UG024.2 ---L---------------L
JY1 ---L---------------L
UG269A -F-L---------------L
UG274A2 ---L---------------L
SE365A2 ---L---------------L
93ZR001.3 ---L---------------L

CONSENSUS-E -------------------p
92TH011A -------------------P
KHO3 -------------------P

CONSENSUS-E -------------------p

KH08 ------------------IP
93TH966.8 -------------------P
93TH975.15 -------------------P
92TH006.5 -------------------L
TN235 -------------------P
TN239 -------------------P
TN242 -------------------P
TN243 x---------------L--P
92TH022.4 ------------------IP
93TH976.17 ------------------IP
CM238X -------------------P
CM240 -------------------P
AE_90CF402 -------------------L
AE_93TH253 -------------------P

CONSENSUS-F ---------K------?--h
BF_93BR029.4 ---------K------L---
93BR020.1 ---------K---------H
BZ163A ---------KA--------H
BZ126A ---------K------L--H

CONSENSUS-G -------------------L
92RU131.9 -------------------L
VI525A2 -------------------L
AG_92NG083.2 -------------------L
AG_93NG003.1 -------------------L
LBV217 -------------------L
92UG975.10 -------------------L

CONSENSUS-H -------------------L
90CR056 -------------------L

CONSENSUS-O ?-Nl-kNI----Q---L-iP
ANT70 --N--KNI----Q---L-IP
MVP5180 I-NL-KNI----Q---L-IP
VAU --NL-KNI----Q---L-IP
VI686 I-NL-RNI----Q---L--P

CONSENSUS-CPZ ??-??R?-----?---?-??
CPZGAB -F-V-R----------L--L
CPZANT LV-CLRK-----H-----IP

gp41 Epitope 10
Epitope 10 RLVNGSLAL (A2)

CONSENSUS-B rlvdGflal

CONSENSUS-A ---s-----
U455 ---S----I
SF1703 ---S-----
AG_IBNG ---S-----
92RW020.5 ---S-----
92UG031.7 ---S-----
92UG037.8 ---S-----
UG275A H--S-----
UG273A ---S-----
DJ264A ---S-----
DJ263A ---S-----
DJ258A ---S-----
KENYA ---T-----
VI191A ---S-----
Q23-17 ---S-----

CONSENSUS-B ---------
C18MBC ---H-----
LW123 ---N-S---
WR27 ---H-L---
YU2 P-------I
YU10 P-------I
AC-3 P-------I
JB G-------I
M23470 ---E----I
M26864 F-------I
M30156 P-------I
M737677 ---------
M737685 Q--T-----
WB P-AT-----
SF128A ---------
HEI3CS ---------
BAL2A P--N-----
GUNAA ---H-----
CM237X --MN---T-
MFA ---N-S---
168C ---------
QZ4589 ---S--S-I
91US006.10 P--------
92TH014.12 ---S-L-T-
91HT651.11 P-AH-----
SF2 ---------
SF2B13 ---------
LAI ---N-S---
HXB2R ---N-S---
GP160EN ---N-S---
NY5CG P--N-----
NL43 ---N-S---
JRCSF Q--N-----
JRFL ---N-----
ALA1 -----L---
JH32 Q----L--I
BAL1 P--N-----
BRVA P--------
91US005.11 ---T---E-
ETR P----L---
BA1A P--N-----
MN ---H----I
CAM1 ---T-----
ADA ---------
JFL Y--T-----
SIMI84 Q--T---PI
BCSG3C ---N-----
D31 ---K-----
SF162 P--H-L---
OYI ---------
SF33 ---N-----
CDC42 ---H-----
HAN ---S-----
RF GA-N---T-
WMJ22 ---H-----
TB132 --------I
92BR020.4 ---T-L-EI
92US711.14 ---N---T-
91US712.4 Q-------I



    

HIV CTL Epitopes

I-198
DEC 97

CONSENSUS-B ---------

92US714.1 ---N-----
92US715.6 Q--T----I
92US716.6 Q------TI
92US657.1 Q-------I
92HT593.1 ---N-----
92HT594.10 -I-N-----
92HT596.4 -I-N-----
92HT599.24 ---N-----
SC --------I
P896 P--N-----
HEI3BL ---------
HEI4BL T-------I
HEI20BL Q--N-----
HEI22BL Q--------
HEI27BL P--------
HEI28BL ---N-----
ENVVA ---N-----
ENVVB ---N-----
ENVVE ---------
US1 -----L---
US2 ---------
US3 P--H-----
US4 ---H-L-V-
91HT652.11 P-AH-----
92UG005 ---N--S--
3202A12 ---------
3202A21 ---N-----
MANC ---H-----
WEAU160 -------T-
93TH067A -----SWT-
AD8 ---------

CONSENSUS-C ---s-----
92BR025.9 ---S-----
ETH2220 ---N----I
BU910112 ---S-----
BR911513 ---T-----
93MW959.18 ---S-----
93MW960.3 ---N-----
93MW965.26 ---S---P-
UG268A2 --IS-----
SM145A ---N-----
ZAM18A ---------
ZAM20A ---N-----
DJ259A ---S-----
DJ373A ---S-----
SE364A ---S---SI
BU910905A ---S-----
BU91007A ---S---S-
BU91003A ---S-----
BU91002A ---N-----
BR91015A ---T-----
BU91001A ---G-----
BU91006B ---S-----
BU91008A ---S---P-
BU91004A ---S-----

CONSENSUS-D ---n--s--
84ZR085 ---N--S--
92UG021.16 ---N--S--
D2UG024W --LN-LS--
UG-AMK-3 --LN--S--
C971-416 ------S--
WHO15-726 ---N--S--
87TZ4622 ---N-LS--
94UG1141 ---N-LS--
ELI --LN--S--
Z2Z6 ---N--S--
Z6 ---N--S--
NDK ---N-LF--
92UG024.2 --LN-LS--
JY1 ---N--S--
UG269A ---S--S--
UG274A2 ---N--S--
SE365A2 ---N--S--
93ZR001.3 --LN--S--

CONSENSUS-E ---s-----
92TH011A ---S-----
KHO3 ---S-----
KH08 ---S-----

CONSENSUS-E ---s-----

93TH966.8 ---T-----
93TH975.15 ---S-----
92TH006.5 ---S-----
TN235 ---S-----
TN239 ---S-----
TN242 ---S-----
TN243 ---S-----
92TH022.4 ---S-----
93TH976.17 ---S-----
CM238X ---S-----
CM240 ---S-----
AE_90CF402 ---S-----
AE_93TH253 ---S-----

CONSENSUS-F ---n-----
BF_93BR029.4 ---N-----
93BR020.1 ---T-----
BZ163A ---------
BZ126A ---N-----

CONSENSUS-G ---s-----
92RU131.9 --AS-----
VI525A2 -SAN---P-
AG_92NG083.2 ---S-----
AG_93NG003.1 ---S-----
LBV217 ---S---SI
92UG975.10 ---N-----

CONSENSUS-H ---N---PV
90CR056 ---N---PV

CONSENSUS-O p?Pq---p-
ANT70 PSPQ---P-
MVP5180 A-PP---QQ
VAU P-PQ---H-
VI686 PSPQ---P-

CONSENSUS-CPZ ?-??-???-
CPZGAB ---E-C-P-
CPZANT A-QH--F--

gp41 Epitope 11
Epitope 11 SYHRLRDLLLIVTR (A31)

CONSENSUS-B syhrlrdLlliv?r

CONSENSUS-A -------fi--aa-
U455 -------FA---A-
SF1703 -------FI--AA-
AG_IBNG --------I--AA-
92RW020.5 -------FIS-AA-
92UG031.7 -------FI--AA-
92UG037.8 ---Q---FI---A-
UG275A -------FI--AA-
UG273A -------FI---A-
DJ264A ---H---FV--AV-
DJ263A -------FV--AV-
DJ258A ---Q---FV--AV-
KENYA -------FI--ATE
VI191A -------FI---A-
Q23-17 -------FI--AA-

CONSENSUS-B --------------
C18MBC ---H--------T-
LW123 ------------T-
WR27 ---------S--A-
YU2 ------------T-
YU10 ------------T-
AC-3 ------------T-
JB ------------T-
M23470 ---------S--T-
M26864 ------------A-
M30156 ---------S--T-
M737677 -----------AA-
M737685 ------------K-
WB ------------T-
SF128A -----------AA-
HEI3CS -----------AT-
BAL2A ------------T-
GUNAA ------------A-
CM237X ------------A-
MFA ------------T-
168C ------------T-
QZ4589 -----------AA-
91US006.10 ------------T-
92TH014.12 ------------A-
91HT651.11 -----------IA-
SF2 --R--------AA-
SF2B13 --R--------AV-
LAI ------------T-
HXB2R ------------T-
GP160EN ------------T-
NY5CG ------------A-
NL43 ------------T-
JRCSF ----------T-T-
JRFL ----------T-T-
ALA1 ------------T-
JH32 ------------T-
BAL1 ------------M-
BRVA ------------T-
91US005.11 ------------A-
ETR ------------T-
BA1A ------------T-
MN ---H.------AA-
CAM1 ------------A-
ADA ------------A-
JFL ------------T-
SIMI84 ------------A-
BCSG3C --------I-V-T-
D31 L----------AA-
SF162 --------I--AA-
OYI --------I---A-
SF33 -----T------A-
CDC42 ------------A-
HAN --R---------AK
RF ------------V-
WMJ22 ------------K-
TB132 ----------V-T-
92BR020.4 --R---------A-
92US711.14 ------------A-
91US712.4 --Y---------T-



    

HIV CTL Epitopes

I-199
DEC 97

CONSENSUS-B --------------

92US714.1 ------------A-
92US715.6 ------------A-
92US716.6 ------------T-
92US657.1 IC---------LT-
92HT593.1 -----------IA-
92HT594.10 ------------A-
92HT596.4 -----------AA-
92HT599.24 ------------A-
P896 L--L--N-----T-
HEI3BL -----------AT-
HEI4BL --R---------A-
HEI20BL ------------A-
HEI22BL ------------A-
HEI27BL ------------T-
HEI28BL ------------T-
ENVVA ------------T-
ENVVB ------------T-
ENVVE -----------AA-
US1 -----------LT-
US2 ------------T-
US3 ------------A-
US4 ------------A-
91HT652.11 -----------AA-
92UG005 --------I--AA-
3202A12 ------------T-
3202A21 ------------T-
MANC ---------S-AA-
WEAU160 L----I-----AK-
93TH067A ------------A-
AD8 ------------A-

CONSENSUS-C --------i--aa-
92BR025.9 --------I--AA-
ETH2220 --------I--AA-
BU910112 --------I--AT-
BR911513 --------I--AA-
93MW959.18 -------FI-VAA-
93MW960.3 ---Q------VAA-
93MW965.26 ---Q---FI---A-
UG268A2 --R--------AA-
SM145A -------FI-VAA-
ZAM18A -------FI--AA-
ZAM20A ---Q---FT--AA-
DJ259A --R-----I--AA-
DJ373A --------I---A-
SE364A -------FI---A-
BU910905A --R-----I--AA-
BU91007A --R-----V--AA-
BU91003A --------I--AT-
BU91002A -----------AT-
BR91015A --------I--AA-
BU91001A --------I--AT-
BU91006B C-----------T-
BU91008A L----------AA-
BU91004A C----------AT-

CONSENSUS-D --------i--aa-
84ZR085 ------E-I--AA-
92UG021.16 ------------T-
D2UG024W R--H----I--AA-
UG-AMK-3 --------I--AT-
C971-416 --RH-------AT-
WHO15-726 ---H----I--AA-
87TZ4622 --------I--AT-
94UG1141 --------I--AA-
ELI --------I--AV-
Z2Z6 --------I--AA-
Z6 --------I--AA-
NDK -------SI--AA-
92UG024.2 ---H----I--AA-
JY1 --------I--AT-
UG269A --------I--AT-
UG274A2 --R--------AA-
SE365A2 --------I--AA-
93ZR001.3 --------I--AT-

CONSENSUS-E -------fi--aa-
92TH011A ---L---FIS-AA-
KHO3 -------FI--AA-
KH08 -------FI--AA-
93TH966.8 -------FIS-AA-

CONSENSUS-E -------fi--aa-

93TH975.15 L------FI--AA-
92TH006.5 --R----FI--AA-
TN235 -------FI--AA-
TN239 -------FI--AA-
TN242 -------FI--AA-
TN243 -------FIS-AA-
92TH022.4 -------FI--AA-
93TH976.17 L----------AT-
CM238X -------FI--AA-
CM240 --------T--AA-
AE_90CF402 -------FI--AA-
AE_93TH253 -------FI--AA-

CONSENSUS-F --rH---?i--aA-
BF_93BR029.4 --RH---FI--AA-
93BR020.1 --RH---FI--AA-
BZ163A ---H-------TA-
BZ126A --RH----I--AA-

CONSENSUS-G --------i--aa-
92RU131.9 -------FI--AA-
VI525A2 --RL--------A-
AG_92NG083.2 --------V--AA-
AG_93NG003.1 --------V--AA-
LBV217 ---Q---FI---T-
92UG975.10 -------SI--AA-

CONSENSUS-H --RL--------V-
90CR056 --RL--------V-

CONSENSUS-O ?--L-SN-aSgI..
ANT70 T--L-SN-ASGI..
MVP5180 T--L-SN-ISGI..
VAU I--L-SN-ASEI..
VI686 I--L-SN-ASGI..

CONSENSUS-CPZ --QS-TS-ACN-W-
CPZGAB --QS-TS-ACN-W-

gp41 Epitope 12-14
CONSENSUS-B rlrdLlliv?r
EPITOPE # HLA
12 RLRDLLLIVTR (A3.1)
13 RLRDLLLIVTR (A3)
14 RLRDLLLIVTR (A31)

CONSENSUS-B rlrdLlliv?r

CONSENSUS-A ----fi--aa-
U455 ----FA---A-
SF1703 ----FI--AA-
AG_IBNG -----I--AA-
92RW020.5 ----FIS-AA-
92UG031.7 ----FI--AA-
92UG037.8 Q---FI---A-
UG275A ----FI--AA-
UG273A ----FI---A-
DJ264A H---FV--AV-
DJ263A ----FV--AV-
DJ258A Q---FV--AV-
KENYA ----FI--ATE
VI191A ----FI---A-
Q23-17 ----FI--AA-

CONSENSUS-B -----------
C18MBC H--------T-
LW123 ---------T-
WR27 ------S--A-
YU2 ---------T-
YU10 ---------T-
AC-3 ---------T-
JB ---------T-
M23470 ------S--T-
M26864 ---------A-
M30156 ------S--T-
M737677 --------AA-
M737685 ---------K-
WB ---------T-
SF128A --------AA-
HEI3CS --------AT-
BAL2A ---------T-
GUNAA ---------A-
CM237X ---------A-
MFA ---------T-
168C ---------T-
QZ4589 --------AA-
91US006.10 ---------T-
92TH014.12 ---------A-
91HT651.11 --------IA-
SF2 --------AA-
SF2B13 --------AV-
LAI ---------T-
HXB2R ---------T-
GP160EN ---------T-
NY5CG ---------A-
NL43 ---------T-
JRCSF -------T-T-
JRFL -------T-T-
ALA1 ---------T-
JH32 ---------T-
BAL1 ---------M-
BRVA ---------T-
91US005.11 ---------A-
ETR ---------T-
BA1A ---------T-
MN H.------AA-
CAM1 ---------A-
ADA ---------A-
JFL ---------T-
SIMI84 ---------A-
BCSG3C -----I-V-T-
D31 --------AA-
SF162 -----I--AA-
OYI -----I---A-
SF33 --T------A-
CDC42 ---------A-
HAN ---------AK
RF ---------V-
WMJ22 ---------K-



    

HIV CTL Epitopes

I-200
DEC 97

CONSENSUS-B -----------

TB132 -------V-T-
92BR020.4 ---------A-
92US711.14 ---------A-
91US712.4 ---------T-
92US714.1 ---------A-
92US715.6 ---------A-
92US716.6 ---------T-
92US657.1 --------LT-
92HT593.1 --------IA-
92HT594.10 ---------A-
92HT596.4 --------AA-
92HT599.24 ---------A-
P896 L--N-----T-
HEI3BL --------AT-
HEI4BL ---------A-
HEI20BL ---------A-
HEI22BL ---------A-
HEI27BL ---------T-
HEI28BL ---------T-
ENVVA ---------T-
ENVVB ---------T-
ENVVE --------AA-
US1 --------LT-
US2 ---------T-
US3 ---------A-
US4 ---------A-
91HT652.11 --------AA-
92UG005 -----I--AA-
3202A12 ---------T-
3202A21 ---------T-
MANC ------S-AA-
WEAU160 --I-----AK-
93TH067A ---------A-
AD8 ---------A-

CONSENSUS-C -----i--aa-
92BR025.9 -----I--AA-
ETH2220 -----I--AA-
BU910112 -----I--AT-
BR911513 -----I--AA-
93MW959.18 ----FI-VAA-
93MW960.3 Q------VAA-
93MW965.26 Q---FI---A-
UG268A2 --------AA-
SM145A ----FI-VAA-
ZAM18A ----FI--AA-
ZAM20A Q---FT--AA-
DJ259A -----I--AA-
DJ373A -----I---A-
SE364A ----FI---A-
BU910905A -----I--AA-
BU91007A -----V--AA-
BU91003A -----I--AT-
BU91002A --------AT-
BR91015A -----I--AA-
BU91001A -----I--AT-
BU91006B ---------T-
BU91008A --------AA-
BU91004A --------AT-

CONSENSUS-D -----i--aa-
84ZR085 ---E-I--AA-
92UG021.16 ---------T-
D2UG024W H----I--AA-
UG-AMK-3 -----I--AT-
C971-416 H-------AT-
WHO15-726 H----I--AA-
87TZ4622 -----I--AT-
94UG1141 -----I--AA-
ELI -----I--AV-
Z2Z6 -----I--AA-
Z6 -----I--AA-
NDK ----SI--AA-
92UG024.2 H----I--AA-
JY1 -----I--AT-
UG269A -----I--AT-
UG274A2 --------AA-
SE365A2 -----I--AA-
93ZR001.3 -----I--AT-

CONSENSUS-E ----fi--aa-

92TH011A L---FIS-AA-
KHO3 ----FI--AA-
KH08 ----FI--AA-
93TH966.8 ----FIS-AA-
93TH975.15 ----FI--AA-
92TH006.5 ----FI--AA-
TN235 ----FI--AA-
TN239 ----FI--AA-
TN242 ----FI--AA-
TN243 ----FIS-AA-
92TH022.4 ----FI--AA-
93TH976.17 --------AT-
CM238X ----FI--AA-
CM240 -----T--AA-
AE_90CF402 ----FI--AA-
AE_93TH253 ----FI--AA-

CONSENSUS-F H---?i--aA-
BF_93BR029.4 H---FI--AA-
93BR020.1 H---FI--AA-
BZ163A H-------TA-
BZ126A H----I--AA-

CONSENSUS-G -----i--aa-
92RU131.9 ----FI--AA-
VI525A2 L--------A-
AG_92NG083.2 -----V--AA-
AG_93NG003.1 -----V--AA-
LBV217 Q---FI---T-
92UG975.10 ----SI--AA-

CONSENSUS-H L--------V-
90CR056 L--------V-

CONSENSUS-O L-SN-aSgI..
ANT70 L-SN-ASGI..
MVP5180 L-SN-ISGI..
VAU L-SN-ASEI..
VI686 L-SN-ASGI..

CONSENSUS-CPZ S-TS-ACN-W-
CPZGAB S-TS-ACN-W-

gp41 Epitope 15
Epitope 15 GRRRGWEALK (B27)

CONSENSUS-B grrgwealk

CONSENSUS-A l-l---g--
U455 L-L---G--
SF1703 L-L---G--
AG_IBNG L-L--G---
92RW020.5 L-L---G--
92UG031.7 L-L---G--
92UG037.8 L-L---G--
UG275A GQ....G--
UG273A GHR---GI-
DJ264A L-L--G---
DJ263A L-L-----Q
DJ258A L-L-----Q
KENYA L-L---G--
VI191A R-.------
Q23-17 L-L---GI-

CONSENSUS-B ---------
C18MBC ---------
LW123 ---------
WR27 ------I--
YU2 -----GV--
YU10 -----GV--
AC-3 ---------
JB ------I--
M23470 ----L-V--
M26864 ---------
M30156 ------I--
M737677 ----R-I--
M737685 ---------
WB ---------
SF128A ------V--
HEI3CS ---------
BAL2A ------V--
GUNAA ------V--
CM237X --------R
MFA ---------
168C ------I--
QZ4589 ---------
91US006.10 -H---GV--
92TH014.12 --------R
91HT651.11 ---------
SF2 -H-------
SF2B13 -H----V--
LAI ---------
HXB2R ---------
GP160EN ---------
NY5CG ---------
NL43 ---------
JRCSF ------I--
JRFL ------V--
ALA1 ------V--
JH32 ---------
BRVA ------V--
91US005.11 -L----V--
ETR --K---V--
BA1A ------F--
MN ------V--
CAM1 ---------
ADA ------V--
JFL ---------
SIMI84 ------I--
BCSG3C ---------
D31 ------V--
SF162 ---------
OYI ------V--
SF33 ------V--
CDC42 ------V--
HAN ------V--
RF ---------
WMJ22 ---------
TB132 x--------
92BR020.4 ---------
92US711.14 ------L--
91US712.4 ---------
92US714.1 ------I-R



    

HIV CTL Epitopes

I-201
DEC 97

CONSENSUS-B ---------

92US715.6 ------I--
92US716.6 ------V--
92US657.1 ------I--
92HT593.1 ---------
92HT594.10 ---------
92HT596.4 ---------
92HT599.24 I--------
P896 ---------
HEI3BL ---------
HEI4BL ------I--
HEI20BL ---------
HEI22BL ---------
HEI27BL ------I--
HEI28BL ------V--
ENVVA ------V--
ENVVB ------V--
ENVVE ---------
US1 ---------
US2 ---------
US3 ---------
US4 ------P--
91HT652.11 ---------
92UG005 -------I-
3202A12 ------V--
3202A21 ------V--
MANC ------I--
WEAU160 ---------
93TH067A --------R
AD8 ---------

CONSENSUS-C lq----i--
92BR025.9 IQ----I--
ETH2220 LQ----T--
BU910112 LQ----I--
BR911513 LQ----I--
93MW959.18 LQK--D---
93MW960.3 LQ-------
93MW965.26 LQ-------
UG268A2 LQ-------
SM145A LQ-------
ZAM18A LQ-------
ZAM20A LQ-------
BU910905A LQ----T--
BU91007A IQ----I--
BU91003A LQ----I--
BU91002A LQ----I--
BR91015A LQ----I--
BU91001A LQ----I--
BU91006B GQ----I--
BU91008A LQ----I--
BU91004A LQ----I--

CONSENSUS-D ---------
84ZR085 ---------
92UG021.16 ---------
D2UG024W -------I-
UG-AMK-3 ------V--
C971-416 -------I-
WHO15-726 -H-----I-
87TZ4622 ------TI-
94UG1141 -------I-
ELI -----DI--
Z2Z6 ---------
Z6 ---------
NDK ---------
92UG024.2 -------I-
JY1 -------I-
UG269A -------I-
UG274A2 -----K-I-
SE365A2 ------V--
93ZR001.3 ------V--

CONSENSUS-E l-----G--
92TH011A L-----G--
KHO3 L-----G--
KH08 L-L---G--
93TH966.8 L-----G--
93TH975.15 L-----G--
TN235 L-----G--
TN239 L-----G--
TN242 L-----G--

CONSENSUS-E l-----G--

TN243 L-----G--
92TH022.4 L-----G--
93TH976.17 L-----G--
CM238X L-----G--
CM240 L-----G--
AE_90CF402 L--R--G--
AE_93TH253 L-----G--

CONSENSUS-F L?-------
BF_93BR029.4 LK-------
93BR020.1 LK-------
BZ163A L--------
BZ126A L--------

CONSENSUS-G l-l---g--
92RU131.9 L-L---G--
VI525A2 ---------
AG_92NG083.2 L-L---G--
AG_93NG003.1 L-L---G--
LBV217 L-L---G--
92UG975.10 L-L---S--

CONSENSUS-H ----R----
90CR056 ----R----

CONSENSUS-O LGLWIlGQ-
ANT70 LGLWILGQ-
MVP5180 LGLWILGQ-
VAU LGLWIIGQR
VI686 LGLWILGQ-

CONSENSUS-CPZ L-LLR-R-C
CPZGAB L-LLR-R-C

gp41 Epitope 16
Epitope 16 SLLNATDIAV (A2)

CONSENSUS-B sllnatAiaV

CONSENSUS-A n--dti----
U455 T--D-V-V--
SF1703 N--DTI----
AG_IBNG N---TI--V-
92RW020.5 N-VDTI----
92UG031.7 N-FDTI----
92UG037.8 N-FDTI--V-
UG275A --FDTI-VVI
UG273A N--DTI----
DJ264A N--DTI----
DJ263A N--DTI-L--
DJ258A N--DTI--V-
KENYA N-VDTI--V-
VI191A T--D------
Q23-17 N-VDTI----

CONSENSUS-B ----------
C18MBC --F-G-----
LW123 ----------
WR27 ----------
YU2 ----------
YU10 ----------
AC-3 ---D------
JB ----------
M23470 ----------
M26864 --F-------
M30156 ----TI----
M737677 --F-TI----
M737685 N-F-------
WB --F-T--V--
SF128A ----------
HEI3CS ----------
BAL2A -------V--
CM237X ----T-----
MFA ----------
168C -------V--
QZ4589 -----I----
91US006.10 -----I----
92TH014.12 ----------
91HT651.11 ----------
SF2 -W--------
SF2B13 ----------
LAI ----------
HXB2R ----------
GP160EN N---------
NY5CG -------V--
NL43 N---------
JRCSF ----------
JRFL ----------
ALA1 ----------
JH32 --F--I----
BAL1 -------V--
BRVA ----------
91US005.11 ---D-V----
ETR ----------
BA1A ----TI----
MN ----------
CAM1 --FDTI----
ADA ----------
JFL ----------
SIMI84 ----T---V-
BCSG3C N---V-----
D31 ----------
SF162 --FD-I----
OYI ----------
SF33 ----------
CDC42 --V-V-----
HAN --F-TI----
RF ----T-----
WMJ22 G----I----
TB132 ----------
92BR020.4 -------V--
92US711.14 ----------
91US712.4 ----------
92US714.1 ----------



    

HIV CTL Epitopes

I-202
DEC 97

CONSENSUS-B ----------

92US715.6 ----------
92US716.6 --------V-
92US657.1 ----------
92HT593.1 N--D------
92HT594.10 ---S------
92HT596.4 ----------
92HT599.24 ----------
P896 ----------
HEI3BL ----------
HEI4BL ----------
HEI20BL ----------
HEI22BL ----------
HEI27BL ----------
HEI28BL ----------
ENVVA ----------
ENVVB ----T-----
ENVVE ----------
US1 N---------
US2 N---T-----
US3 ----------
US4 --F-------
91HT652.11 ----T-----
92UG005 --F-T-----
3202A12 ----------
3202A21 ----------
MANC ----V-----
WEAU160 ----------
93TH067A ----T-----
AD8 ----------

CONSENSUS-C ---dt-----
92BR025.9 --FDTI----
ETH2220 N---T---V-
BU910112 N---I-----
BR911513 ---D------
93MW959.18 -IVDTL----
93MW960.3 --VDTI----
93MW965.26 ---DTI--T-
UG268A2 ---DTI----
SM145A ---DTI--T-
ZAM18A --VD-I--T-
ZAM20A ---DTI----
DJ259A ----T---T-
DJ373A ---DT-----
SE364A ---DTI--T-
BU910905A ---DT-----
BU91007A N--DT-----
BU91003A ---D------
BU91002A ---DTV----
BR91015A ---D------
BU91001A N---I-----
BU91006B --FDTI----
BU91008A ---DT-----
BU91004A ---D-I----

CONSENSUS-D --fdt-----
84ZR085 --VD------
92UG021.16 ---D----T-
D2UG024W --F-T---V-
UG-AMK-3 --F-------
C971-416 ----TV----
WHO15-726 --F-----T-
87TZ4622 --F-T-----
94UG1141 --F-TI----
ELI --FD-I----
Z2Z6 ---DTI----
Z6 ---DTI----
NDK ---DTI----
92UG024.2 --F-T---V-
JY1 ----------
UG269A --FDTI--V-
UG274A2 --FDT-----
SE365A2 ---DTI----
93ZR001.3 --F-------

CONSENSUS-E ---d------
92TH011A ---D------
KHO3 ---D------
KH08 ---D------
93TH966.8 ----------
93TH975.15 ----------

CONSENSUS-E ---d------

TN235 ---D----I-
TN239 ----T-----
TN242 --FD------
TN243 ----------
92TH022.4 --F-------
93TH976.17 ----------
CM238X ----------
CM240 ---D-----A
AE_90CF402 T--D----T-
AE_93TH253 --FD-L-VV-

CONSENSUS-F ----t---v-
BF_93BR029.4 ----T---V-
93BR020.1 ----------
BZ163A G-F-T---V-
BZ126A ----T---V-

CONSENSUS-G n--dTi----
92RU131.9 --FDTI--T-
VI525A2 H---T-----
AG_92NG083.2 N--DTI---T
AG_93NG003.1 N-IDTI----
LBV217 N--DTV---T
92UG975.10 N-VDTI-V--

CONSENSUS-H D---T-----
90CR056 D---T-----

CONSENSUS-O ?--DTl-V--
ANT70 ---DTL-V--
MVP5180 N--DTI-VS-
VAU N--DTV-V--
VI686 --IDTL-VT-

CONSENSUS-CPZ ---D------
CPZGAB ---D------

gp41 Epitope 17-18
CONSENSUS-B Drvievvqrayrail
EPITOPE # HLA
17 DRVIEVVQGAYRAIR (A2)
18 RVIEVLQRA (A2)

CONSENSUS-B Drvievvqrayrail

CONSENSUS-A -----ig--ig----
U455 -----IG-TIG----
SF1703 -----IG-AIC----
AG_IBNG --A--IG--VG---R
92RW020.5 ------G--IF----
92UG031.7 -----IG--IG---I
92UG037.8 ------G--LG----
UG275A -----LG--LC----
UG273A -----IG--IG--F-
DJ264A -----IG--VG---R
DJ263A -----IG--VG----
DJ258A -----IG-EVG----
KENYA -----IA-GIG----
VI191A --I--IG--IV----
Q23-17 -----IA--IG----

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC -----ALR-------
LW123 --------G-C---R
WR27 ------G--IF----
YU2 -----IL---F--V-
YU10 -----IL---F--V-
AC-3 ------L--IF----
JB --IL-IF------FI
M23470 --I-------C-...
M26864 ------I---C----
M30156 --I------TW----
M737677 ----------F--V-
M737685 ------I---F----
WB -------H-IW-G--
SF128A ----------F----
HEI3CS --I--IL--IC---R
BAL2A ------L---V----
CM237X ---------------
MFA --------G-----R
168C ---V--L---G--V-
QZ4589 --I-KA---IC----
91US006.10 --I---L---C----
92TH014.12 ---------------
91HT651.11 --I--I----V--L-
SF2 ------A--------
SF2B13 ---------------
LAI --------G-C---R
HXB2R --------G-C---R
GP160EN ------L-A-----R
NY5CG ------A--IC-G--
NL43 ------L-A-----R
JRCSF --I------V-----
JRFL --I--AL--T-----
ALA1 ------L---F----
JH32 ---LKIL---F----
BAL1 ------L---V----
BRVA --A-------F----
91US005.11 -----GI--I.....
ETR -----IL--T-----
BA1A ------L---V----
MN ------L---G----
CAM1 ----------C----
ADA ---------I-----
JFL --I------IG----
SIMI84 ---------IG--V-
BCSG3C ---------T-----
D31 ----------W----
SF162 --I---A--IG--F-
OYI -----I-------F-
SF33 ---------VG----
CDC42 ---------I---F-
HAN ----------C----
RF --I---A--IL--F-
WMJ22 ---------IC---I
TB132 ------L--V-----
92BR020.4 --I--IA--FF-GF-



    

HIV CTL Epitopes

I-203
DEC 97

CONSENSUS-B ---------------

92US711.14 --------------I
91US712.4 ------L--IG----
92US714.1 --I-------G--V-
92US715.6 ------L---G----
92US716.6 ------L---W----
92US657.1 --I------VV----
92HT593.1 --I----R--F----
92HT594.10 -----II--IG----
92HT596.4 -----II--IG----
92HT599.24 --I--G-RGVC----
P896 ----KI----C---R
HEI3BL ------A--TC----
HEI4BL -----II--------
HEI20BL -----I----C----
HEI22BL ------L--V----I
HEI27BL ----------F----
HEI28BL -----LL---F----
ENVVA ---------IC---R
ENVVB ---------IC----
ENVVE ---------IC----
US1 -------------L-
US2 ------L--I---FC
US3 ---------IG----
US4 --I--I---IF--VI
91HT652.11 --I--I---IV----
92UG005 --I--I---IG----
3202A12 ---------IC----
3202A21 ----------C--V-
MANC --I------VG----
WEAU160 -----I---TC----
93TH067A -KAL-----------
AD8 -----I---I-----

CONSENSUS-C --i--li--ic---?
92BR025.9 --I---I-GIW---C
ETH2220 --F--LI--IW--FC
BU910112 --I--II--IC---Y
BR911513 --L---I-GIW---Y
93MW959.18 --IL-SL--IG---R
93MW960.3 --I--LI--LG---Y
93MW965.26 --L------IR---C
UG268A2 --I---G-GIG----
SM145A --I--LA--IC-GVR
ZAM18A --I--FI--IC---R
ZAM20A --I--L---IC---R
DJ259A --I-KFI-GLW---C
DJ373A --I--II--IW--FC
SE364A --I--L---IC---S
BU910905A --IL-LL--IG---Y
BU91007A --I--L---IW---R
BU91003A --I--FI-GFG---Y
BU91002A --I--LI--IC---C
BR91015A --L---I-GIW---Y
BU91001A --I--II--IC---Y
BU91006B --IL-LIL-IG---C
BU91008A --I--LI--SV---C
BU91004A --I--LI--IC---Y

CONSENSUS-D --i--?----c----
84ZR085 --I-DI-R--CK-V-
92UG021.16 --A--L----V----
D2UG024W --I--L---IG----
UG-AMK-3 --I---G-TIF----
C971-416 --I--I---TL----
WHO15-726 ------G---C---R
87TZ4622 ----DI---TV--V-
94UG1141 --A--L----V----
ELI -----II---C--V-
Z2Z6 -----I-R--C--V-
Z6 -----I-R-T---V-
NDK ----------C----
92UG024.2 --I--LI--IG----
JY1 --I--LIR--F--V-
UG269A ------I---V--V-
UG274A2 --I--I----V--V-
SE365A2 --I-D-----C----
93ZR001.3 --I---G-TIF----

CONSENSUS-E ------a-g-W----
92TH011A -----AA-G-W----
KHO3 ------A-G-W--F-

CONSENSUS-E ------a-g-W----

KH08 ------A---W---I
93TH966.8 ------A-GIW----
93TH975.15 ------A-G-W----
TN235 ------A-G-W----
TN239 ------A-G-W----
TN242 ------A-G-W----
TN243 -K----A-G-W----
92TH022.4 --I---A---W----
93TH976.17 --I---A---W----
CM238X ------A-G-W----
CM240 ------A-G-W----
AE_90CF402 -----I----W----
AE_93TH253 ------A-G-W----

CONSENSUS-F --?-?AL--?G----
BF_93BR029.4 -----AL---G--V-
93BR020.1 -----AL---G----
BZ163A --I-AAL--IG----
BZ126A --I-AAL--IG----

CONSENSUS-G ------?---c----
92RU131.9 ---------TC----
VI525A2 -----I--I-C--V-
AG_92NG083.2 ------A--------
AG_93NG003.1 ------A-G-C----
LBV217 ------A---C----
92UG975.10 -W---I----C----

CONSENSUS-H -GI-VI----W----
90CR056 -GI-VI----W----

CONSENSUS-O -gi-lGi--IG-G-?
ANT70 -GI-AGI--IGTG-R
MVP5180 -GI-LGL--IGQGF-
VAU -ST-LGI-SIG-G--
VI686 -GI-LGI--IG-G-R

CONSENSUS-CPZ --I--AF-VTL-I-R
CPZGAB --I--AF-VTL-I-R

gp41 Epitope 19-24
CONSENSUS-B yrailhiprrirQGleraLl
19 YRAIRHIPRRIRQGLERILL
(B35)
20 YRAIRHIPRRIRQGLERILL (B8)
21 IPRRIRQGL (B7)
22 RRIRQGLERILL (B8)
23 RRIRQGLERILL
(A30)
24 RRIRQGLERILL (B7)

CONSENSUS-A g----n--------------
U455 G----N--------------
SF1703 C----N--------F----x
AG_IBNG G---RN--------F-----
92RW020.5 F----N-----------G--
92UG031.7 G---IN--------F-----
92UG037.8 G----N--------------
UG275A C-------------F-----
UG273A G--F-N--------F-----
DJ264A G---RN--V-----------
DJ263A G----N--------------
DJ258A G----N--------------
KENYA G-------------F-----
VI191A V----N-------A-K--Q
Q23-17 G-------L-----------

CONSENSUS-B --------------------
C18MBC --------------------
LW123 C---R------------I--
WR27 F----------------V--
YU2 F--V----V-----------
YU10 F--V----V-----------
AC-3 F----------------S--
JB ---FI---V-----------
M26864 C------------------Q
M30156 W-----T----------G--
M737677 F--V----V-----------
M737685 F--------------GL---
WB W-G-----------------
SF128A F---------V---------
HEI3CS C---R------------S--
BAL2A V-------------------
MFA ----R------------I--
168C G--V----------------
QZ4589 C-------------F-----
91US006.10 C-------T-----------
92TH014.12 --------T-----------
91HT651.11 V--L-N--T-----------
SF2 -------H---------L--
SF2B13 -----------------L--
LAI C---R------------I--
HXB2R C---R------------I--
GP160EN ----R------------I--
NY5CG C-G--------------L--
NL43 ----R------------I--
JRCSF --------T-----------
JRFL --------T-----------
ALA1 F-------------F-----
JH32 F-------T-----------
BAL1 V-------------------
BRVA F------------------Q
ETR --------VK----------
BA1A V-------------------
MN G-------T-----------
CAM1 C----------------L--
ADA --------T--------L--
JFL G-------V-----------
SIMI84 G--V----------F-----
BCSG3C -----------------L--
D31 W-------V-----------
SF162 G--F----------F-----
OYI ---F-N--------------
SF33 G-------T-----F-----
CDC42 ---F----------F-----
HAN C---------V---------
RF L--F----------------
WMJ22 C---I---------------
TB132 -----N----T------KGR
92BR020.4 F-GF---------------Q



    

HIV CTL Epitopes

I-204
DEC 97

CONSENSUS-B --------------------

92US711.14 ----I---T-----------
91US712.4 G-------T-----------
92US714.1 G--V------V---------
92US715.6 G-------------F-----
92US716.6 W-------T-----------
92US657.1 V-------T-----------
92HT593.1 F-------T-----------
92HT594.10 G-----V-T-----------
92HT596.4 G-----V-T-----------
92HT599.24 C-------------------
P896 C---RN--T-----------
HEI3BL C----------------S--
HEI4BL --------I-----------
HEI20BL C----------------F-V
HEI22BL ----I---T-----------
HEI27BL F-------T-----------
HEI28BL F---------T---------
ENVVA C---R-----V---------
ENVVB C-------A-----------
ENVVE C-------T-----------
US1 ---L----T-----------
US2 ---FCN-----------L--
US3 G-------T--------L--
US4 F--VI---------------
91HT652.11 V-------T-----------
92UG005 G----N--T-----A-----
3202A12 C-------T-----------
3202A21 C--V----V-----------
MANC G-------V-----------
WEAU160 C-------------------
93TH067A --------T-----F-----
AD8 --------T--------L--

CONSENSUS-C c---?n--------f-a--q
92BR025.9 W---CN--------F-A--Q
ETH2220 W--FCN----------A--Q
BU910112 C---Y---------F-A--Q
BR911513 W---YN--------F-A--Q
93MW959.18 G---RN--A-----F-A---
93MW960.3 G---YN--------F-A---
93MW965.26 R---CN--------F-T---
UG268A2 G-------------F-A--Q
SM145A C-GVRN--T-----F-A---
DJ259A W---CN--------F-A--Q
DJ373A W--FCN--------F-A--Q
SE364A C---SN--------F-A--Q
BU910905A G---YN--------F-A--Q
BU91007A W---RN--T-----F-A--Q
BU91003A G---YN----------A--Q
BU91002A C---CS--------F-A--Q
BR91015A W---YN--------F-A--Q
BU91001A C---Y---------F-A--Q
BU91006B G---CS--------F-A--Q
BU91008A V---CN--------F-A---
BU91004A C---YN----------A--Q

CONSENSUS-D c----n--------------
84ZR085 CK-V----T-----------
92UG021.16 V-------T-----------
D2UG024W G----N--T--------L--
UG-AMK-3 F-------------------
C971-416 L----N------------S-
WHO15-726 C---RN--------------
87TZ4622 V--V-N--T----S------
94UG1141 V----N--V-----------
ELI C--V-N-----------S--
Z2Z6 C--V----T--------L--
Z6 ---V-NV-T--------L--
NDK C----NV----------L--
92UG024.2 G----N--A--------L--
JY1 F--V------V---------
UG269A V--V----------F-----
UG274A2 V--V-N--T-----------
SE365A2 C-------T-----------
93ZR001.3 F-------------------

CONSENSUS-E W-------------------
92TH011A W-------------------
KHO3 W--F----------------
KH08 W---I--------------Q
93TH966.8 W-------------------

CONSENSUS-E W-------------------

93TH975.15 W-------------------
92TH022.4 W-------------------
93TH976.17 W----R-----------S--
CM240 W----------------T--
AE_90CF402 W-------------------
AE_93TH253 W-------------------

CONSENSUS-F G----N--?-----?-----
BF_93BR029.4 G--V-NV-------------
93BR020.1 G----N--------------
BZ163A G----N--T-----F-----
BZ126A G----N--T-----F-----

CONSENSUS-G c----n--------------
92RU131.9 C----D--------------
VI525A2 C--V----------F-----
AG_92NG083.2 -----NV-T-----------
AG_93NG003.1 C----N--------------
LBV217 C----N--------------
92UG975.10 C----N--------------

CONSENSUS-H W-------------F--S--
90CR056 W-------------F--S--

CONSENSUS-O G-G-?n-----------s--
ANT70 GTG-RN-----------S--
MVP5180 GQGF----------A--I-V
VAU G-G--N-----------L--
VI686 G-G-RN--T--------S--

CONSENSUS-CPZ L-I-RN--------------
CPZGAB L-I-RN--------------

Nef Epitope 1
Epitope 1 WPTVRERM (B8)

CONSENSUS-B wptvrerm

CONSENSUS-A --e----?
U455 --E--K--
IBNG --K-MK--
SF1704 --E----I
92UG037 --E----I
Q23 --EI----

CONSENSUS-B --------
WR27 --AI----
AD8 --------
SF2 -SAI----
LAI --------
NL43 --A-----
LW123 --------
GLNEF3 --A--D--
GLNEF5 --------
GLNEF6 --------
BRVA -S------
MN --------
SC --------
BAL1 --A--K--
JRCSF -S------
JRFL -S------
NH53 -F------
OYI ---I----
SF162 -SA-----
CAM1 -SA-----
HEI20BL -SA-----
HEI28BL --N-----
HEI39BL -T------
HEI4BL --AI-D--
SF33 --A-----
SWB84 --AI----
HAN --------
D31 --AI----
RF --A-----
YU2 --------
YU10 --------
BCSG3C -HA-----
P896 -Q-I----
5049501 -S------
COL83A ---I----
E88NEF ---I----
E90NEF --AI----
E81NEF --------
P102A13 -SA-----
P164A22 -A------
P166A10 -HV-----
P171A10 -SK-----
P175A01 -NI-----
P192A13 -HI-----
P226A12 --S-----
P227A16 -SA-----
P248A01 --A-----
P357A01 -S-I----
BO1 -TN-----
CD1 ---I----
D8511 --AI----
D881 --A-----
D901 --A-----
DH1 ---I--K-
E1 --AI----
LM1 -S------
LSS1 -S-I----
RP12 --K-----
RR1 --AI----
SF1 --------
3202A12 --------
3202A21 --AI----
MANC --------
WEAU160 --AI----
NEFCA -T------
NEFCC --------
P3799-1288-10 --------
P50069-100 R-AI----


